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Logiciels

[L06] Le logiciel de segmentation de séquences biologiques "MSVMpred” introduit dans la com-
munication [CI13] est disponible & 1’adresse suivante :https://members.loria.fr/YGuermeur/
MSVMpred.tar.

[LO5] Le logiciel mettant en ceuvre la SVM multi-classe introduite dans larticle [JI10] de cette liste

de publications sous le nom de M-SVM? a été enregistré & I’Agence pour la Protection des Pro-
grammes (APP) le 13 septembre 2010 sous le numéro IDDN.FR.001.370001.000.S.P.2010.000.30000.
Le CNRS a également accordé sa diffusion sous licence CeCILL-B. 1l est disponible & ’adresse sui-
vante : https://members.loria.fr/YGuermeur/M-SVM-2. tar.

[L04] Le logiciel ”"THECTAR” mettant en ceuvre la méthode de prédiction de la localisation cellulaire
des protéines des hétérochontes décrite dans article [JI08] est disponible en ligne & Padresse sui-
vante : http://www.sb-roscoff.fr/hectar/. La variante nommée "HECTARSFC” (voir également
[JI08]) peut étre utilisée sur le méme site.

[LO3] Le logiciel ” AmphipaSeeK” mettant en ceuvre la méthode de prédiction des ancrages membra-
naires interfaciaux introduite dans 'article [JI06] (voir aussi [CN06]) est disponible en ligne depuis
le serveur d’analyse de séquences protéiques NPS@ (http://npsa-pbil.ibcp.fr/) du PRABI-
Lyon-Gerland, a l’adresse suivante : http://npsa-pbil.ibcp.fr/cgi-bin/npsa_automat.pl?
page=/NPSA/npsa_amphipaseek.html.

[LO2] Le logiciel permettant d’appliquer la M-SVM de Weston et Watkins & des problemes de tres
grande taille, introduit dans l'article [JI03], est diffusé sous la licence GNU GPL. Il a été enregistré
a APP le 18 avril 2005 sous le numéro IDDN.FR.001.170014.000.R.P.2005.000.10000. Il est
disponible depuis ma page web, a l’adresse suivante : https://members.loria.fr/YGuermeur/
WW-M-SVM. tar.

[LO1] Deux logiciels de prédiction de la structure secondaire des protéines globulaires, HNN et
MLRC, décrits respectivement dans les références [CI01] et [JI02], sont disponibles en ligne sur
le serveur NPS@Q du PRABI-Lyon-Gerland, & l'adresse suivante : http://npsa-pbil.ibcp.fr/
cgi-bin/npsa_automat.pl?page=/NPSA/npsa_seccons.html.
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